
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       20                            
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1kwp_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14091744.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
Trad.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34854901.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
Trio.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jkk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34870773.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
38091375.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34876910.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
SPEG.h      MQKARGTRGEDAGTRAPPSPGVPPKRAKVGAGGGAPVAVAGAPVFLRPLKNAAVCAGSDVRLRVVVSGTPQPSLRWFRDGQLLPAPAPEPSCLWLRRCGAQDAGVYSCMAQNERGRASCEAVLTVLEVGDSETAEDDISDVQGTQRLELRDDGAFSTPTGGSDTLVGTSLDTPPTSVTGTSEEQVSWWGSGQTVLEQEAG 
1ia8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       40                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1kwp_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14091744.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MVLSGSFRNDGLKASD 
Trad.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34854901.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MFQILFVYYLAKTEINRPERAVLCFSEGFRKNDEMKAMD 
Trio.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MKAMD 
1jkk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34870773.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
38091375.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34876910.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
SPEG.h      SGGGTRRLPGSPRQAQATGAGPRHLGVEPLVRASRANLVGASWGSEDSLSVASDLYGSAFSLYRGRALSIHVSVPQSGLRREEPDLQPQLASEAPRRPAQPPPSKSALLPPPSPRVGKRSPPGPPAQPAATPTSPHRRTQEPVLPEDTTTEEKRGKKSKSSGPSLAGTAESRPQTPLSEASGRLSALGRSPRLVRAGSRI 
1ia8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       60                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1kwp_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14091744.m  VLPILKEKVAFVSGGRDKRGGPILTFPARTNHDRIRQEDLRKLVTNLASVPSEDVCKRGFTVIIDMRGSKWDLIKPLLKTLQEAFPAEIHVALIIKPDNFWQKQKTNFGSSKFIFETSMVSVEGLTKLVDPSQLTEEFDGSLDYNHEEWIELRLSLEEFFNSAVHLLSRLEDLQEMLARKEFPVDVEGSRRLIDEHTQLK 
Trad.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34854901.m  VLPILKEKVAYLSGGRDKRGGPILTFPARSNHDRMRQEDLRRLISYLACIPSEEVCKRGFTVIVDMRGSKWDSIKPLLKILQESFPCCIHIALIIKPDNFWQKQRTNFGSSKFEFETNMVSLEGLTKVVDPSQLTPEFDGCLEYNHEEWIEIRVAFEDYISNAAHMLSRLEELQDVLAKKELPQDLEGARNMIDEHSQLK 
Trio.h      VLPILKEKVAYLSGGRDKRGGPILTFPARSNHDRIRQEDLRRLISYLACIPSEEVCKRGFTVIVDMRGSKWDSIKPLLKILQESFPCCIHVALIIKPDNFWQKQRTNFGSSKFEFETNMVSLEGLTKVVDPSQLTPEFDGCLEYNHEEWIEIRVAFEDYISNATHMLSRLEELQDILAKKELPQDLEGARNMIEEHSQLK 
1jkk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34870773.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
38091375.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34876910.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
SPEG.h      LDKLQFFEERRRSLERSDSPPAPLRPWVPLRKARSLEQPKSERGAPWGTPGASQEELRAPGSVAERRRLFQQKAASLDERTRQRSPASDLELRFAQELGRIRRSTSREELVRSHESLRATLQRAPSPREPGEPPLFSRPSTPKTSRAVSPAAAQPPSPSSAEKPGDEPGRPRSRGPAGRTEPGEGPQQEVRRRDQFPLTR 
1ia8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       80                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1kwp_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14091744.m  KKVLKAPVEELDREGQRLLQCIRCSDGFSGRNCIPGSADFQSLVPKITSLLDKLHSTRQHLHQMWHVRKLKLDQCFQLRLFEQDAEKMFDWISHNKELFLQSHTEIGVSYQHALDLQTQHNHFAMNSMNAYVNINRIMSVASRLSEAGHYASQQIKQISTQLDQEWKSFAAALDERSTILAMSAVFHQKAEQFLSGVDAW 
Trad.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34854901.m  KKVIKAPIEDLDLEGQKLLQRIQSSESFPKKNSGSGNADLQNLLPKVSTMLDRLHSTRQHLHQMWHVRKLKLDQCFQLRLFEQDAEKMFDWITHNKGLFLNSYTEIGASHPHAMELQTQHNHFAMNCMNVYVNINRIMSVANRLVESGHYASQQIKQIANQLEQEWKAFAAALDERSTLLDMSSIFHQKAEKYMSNVDSW 
Trio.h      KKVIKAPIEDLDLEGQKLLQRIQSSESFPKKNSGSGNADLQNLLPKVSTMLDRLHSTRQHLHQMWHVRKLKLDQCFQLRLFEQDAEKMFDWITHNKGLFLNSYTEIGTSHPHAMELQTQHNHFAMNCMNVYVNINRIMSVANRLVESGHYASQQIRQIASQLEQEWKAFAAALDERSTLLDMSSIFHQKAEKYMSNVDSW 
1jkk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34870773.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
38091375.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34876910.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
SPEG.h      SRAIQECRSPVPPPAADPPEARTKAPPGRKREPPAQAVRFLPWATPGLEGAAVPQTLEKNRAGPEAEKRLRRGPEEDGPWGPWDRRGARSQGKGRRARPTSPELESSDDSYVSAGEEPLEAPVFEIPLQNVVVAPGADVLLKCIITANPPPQVSWHKDGSALRSEGRLLLRAEGERHTLLLREARAADAGSYMATATNEL 
1ia8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970       980       990       10                  
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1kwp_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14091744.m  CKMCSEGGLPSEMQDLELAIHHHQSLYEQVTQAYTEVSQDGKALLDVLQRPLSPGNSESLTATANYSKAVHQVLDVVHEVLHHQRRLESIWQHRKVRLHQRLQLCVFQQDVQQVLDWIENHG~~~~~EAFLSKHTGVGKSLHRARALQKRHDDFEEVAQNTYTNADKLLEAAEQLAQTGECDPEEIYKAARHLEVRIQDF 
Trad.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34854901.m  CKACGEVDLPSELQDLEDAIHHHQGIYEHITLAYSEVSQDGKSLLDKLQRPLTPGSSDSLTASANYSKAVHHVLDVIHEVLHHQRQLENIWQHRKVRLHQRLQLCVFQQDVQQVLDWIENHG~~~~~EAFLSKHTGVGKSLHRARALQKRHEDFEEVAQNTYTNADKLLEAAEQLAQTGECDPEEIYQAAHQLEDRIQDF 
Trio.h      CKACGEVDLPSELQDLEDAIHHHQGIYEHITLAYSEVSQDGKSLLDKLQRPLTPGSSDSLTASANYSKAVHHVLDVIHEVLHHQRHVRTIWQHRKVRLHQRLQLCVFQQEVQQVLDWIENHG~~~~~EAFLSKHTGVGKSLHRARALQKRHEDFEEVAQNTYTNADKLLEAAEQLAQTGECDPEEIYQAAHQLEDRIQDF 
1jkk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34870773.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
38091375.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34876910.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
SPEG.h      GQATCAASLTVRPGGSTSPFSSPITSDEEYLSPPEEFPEPGETWPRTPTMKPSPSQNRRSSDTGSKAPPTFKVSLMDQSVREGQDVIMSIRVQGEPKPVVSWLRNRQPVRPDQRRFAEEAEGGLCRLRILAAERGDAGFYTCKAVNEYGARQCEARLEVRAHPESRSLAVLAPLQDVDVGAGEMALFECLVAGPTDVEVD 
1ia8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
                    1010      1020      1030      1040      1050      1060      1070      1080      1090      1100      1110      1120      1130      1140      1150      1160      1170      1180      1190      12                  
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1kwp_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14091744.m  VRRVEQRKLLLDMSVSFHTHTKELWTWMEDLQKEVLEDVCADSVDAVQELIKQFQQQQTATLDATLNVIKEGEDLIQQLRSAPPSLGEPTEARDSAVSNNKTPHSSSISHIESVLQQLDDAQVQMEELFHERKIKLDIFLQLRIFEQYTIEVTAELDAWNEDLLRQMNDFNTEDLTLAEQRLQRHTERKLAMNNMTFEVI 
Trad.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34854901.m  VRRVEQRKILLDMSVSFHTHVKELWTWLEELQKELLDDVYAESVEAVQDLIKRFGQQQQTTLQVTVNVIKEGEDLIQQLR~~~~~~~~~~~~~DSAISSNKTPHNSSINHIETVLQQLDEAQSQMEELFQERKIKLELFLQLRIFERDAIDIISDLESWNDELSQQMNDFDTEDLTIAEQRLQHHADKALTMNNLTFDVI 
Trio.h      VRRVEQRKILLDMSVSFHTHVKELWTWLEELQKELLDDVYAESVEAVQDLIKRFGQQQQTTLQVTVNVIKEGEDLIQQLR~~~~~~~~~~~~~DSAISSNKTPHNSSINHIETVLQQLDEAQSQMEELFQERKIKLELFLHVRIFERDAIDIISDLESWNDELSQQMNDFDTEDLTIAEQRLQHHADKALTMNNLTFDVI 
1jkk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34870773.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
38091375.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34876910.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
SPEG.h      WLCRGRLLQPALLKCKMHFDGRKCKLLLTSVHEDDSGVYTCKLSTAKDELTCSARLTVRPSLAPLFTRLLEDVEVLEGRAARFDCKISGTPPPVVTWTHFGCPMEESENLRLRQDGGLHSLHIAHVGSEDEGLYAVSAVNTHGQAHCSAQLYVEEPRTAASGPSSKLEKMPSIPEEPEQGELERLSIPDFLRPLQDLEVG 
1ia8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 



                    1210      1220      1230      1240      1250      1260      1270      1280      1290      1300      1310      1320      1330      1340      1350      1360      1370      1380      1390      14                  
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2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1kwp_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14091744.m  QQGQDLHQYIMEVQASGIELICEKDVDLAAQVQELLEFLHEKQHELELNAEQTHKRLEQCLQLRHLQAEVKQVLGWIRNGESMLNASLVNASSLSEAEQLQREHEQFQLAIEKTHQSALQVQQKAEALLQAGHYDADAIRECAEKVALHWQQLMLKMEDRLKLVNASVAFYKTSEQVCSVLESLEQEYRRDEDWCGGRDK 
Trad.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34854901.m  HQGQDLLQYVNEVQASGVELLCDRDVDMATRVQDLLEFLHEKQQELDLAAEQHRKHLEQCVQLRHLQAEVKQVLGWIRNGESMLNAGLITASSLQEAEQLQREHEQFQHAIEKTHQSALQVQQKAEAMLQANHYDMDMIRDCAEKVASHWQQLMLKMEDRLKLVNASVAFYKTSEQVCSVLESLEQEYKREEDWCGGADK 
Trio.h      HQGQDLLQYVNEVQASGVELLCDRDVDMATRVQDLLEFLHEKQQELDLAAEQHRKHLEQCVQLRHLQAEVKQVLGWIRNGESMLNAGLITASSLQEAEQLQREHEQFQHAIEKTHQSALQVQQKAEAMLQANHYDMDMIRDCAEKVASHWQQLMLKMEDRLKLVNASVAFYKTSEQVCSVLESLEQEYKREEDWCGGADK 
1jkk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34870773.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
38091375.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34876910.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
SPEG.h      LAKEAMLECQVTGLPYPTISWFHNGHRIQSSDDRRMTQYRDVHRLVFPAVGPQHAGVYKSVIANKLGKAACYAHLYVTDVVPGPPDGAPQVVAVTGRMVTLTWNPPRSLDMAIDPDSLTYTVQHQVLGSDQWTALVTGLREPGWAATGLRKGVQHIFRVLSTTVKSSSKPSPPSEPVQLLEHGPTLEEAPAMLDKPDIVY 
1ia8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
                    1410      1420      1430      1440      1450      1460      1470      1480      1490      1500      1510      1520      1530      1540      1550      1560      1570      1580      1590      16                  
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1kwp_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14091744.m  LGPAAEMDHVIPLLSKHLEQKEAFLKACTLARRNAEVFLKYIHRNNVSMPSVASHTRGPEQQVKAILSELLQRENRVLHFWTLKKRRLDQCQQYVVFERSAKQALDWIQETGEYYLSTHTSTGETTEETQELLKEYGEFRVPAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QTKEKVKLLIQLADSFV 
Trad.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34854901.m  LGPNSETDHVTPMISKHLEQKEAFLKACTLARRNADVFLKYLHRNSVSMPGMVTHIKAPEQQVKNILNELFQRENRVLHYWTMRKRRLDQCQQYVVFERSAKQALEWIHDNGEFYLSTHTSTGSSIQHTQELLKEHEEFQITAKTLTNQKDLLTDRLGSNAELTGTPLTVEEQRRGGQRRLGRQTKERVKLLIQLADGFC 
Trio.h      LGPNSETDHVTPMISKHLEQKEAFLKACTLARRNADVFLKYLHRNSVNMPGMVTHIKAPEQQVKNILNELFQRENRVLHYWTMRKRRLDQCQQYVVFERSAKQALEWIHDNGEFYLSTHTSTGSSIQHTQELLKEHEEFQITAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QTKERVKLLIQLADGFC 
1jkk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34870773.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
38091375.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34876910.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
SPEG.h      VVEGQPASVTVTFNHVEAQVVWRSCRGALLEAR~AGVYELSQPDDDQYCLRICRVSRRDMGALTCTARNRHGTQTCSVTLELAEAPRFESIMEDVEVGAGETARFAVVVEGKPLPDIMWYKDEVLLTESSHVSFVYEENECSLVVLSTGAQDGGVYTCTAQNLAGEVSCKAELAVHSAQTAMEVEGVGEDEDHRGRRLSD 
1ia8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
                    1610      1620      1630      1640      1650      1660      1670      1680      1690      1700      1710      1720      1730      1740      1750      1760      1770      1780      1790      18                  
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1kwp_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14091744.m  EKGHIHATEIRKWVTTVDKHYRDFSLRMGKYRYTLEKALGVNTEDNKD~~~LELDIIPASLSDREVKLRDANHEVNEEKRKSARKKEFIMAELLQTEKAYVRDLHECLETYLWEMTSGVEEIPPGILNKEHIIFGNIQEIYDFHNNIFLKELEKYEQLPEDVGHCFVTWADKFQMYVTYCKNKPDSNQLILEHAGTFFDE 
Trad.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34854901.m  EKGHAHAAEIKKCVTAVDKRYRDFSLRMEKYRTSLEKALGISSDSNKSSKSLQLDIIPASIPGSEVKLRDAAHELNEEKRKSARRKEFIMAELIQTEKAYVRDLRECMDTYLWEMTSGVEEIPPGIVNKELIIFGNMQEIYEFHNNIFLKELEKYEQLPEDVGHCFVTWADKFQMYVTYCKNKPDSTQLILEHAGSYFDE 
Trio.h      EKGHAHAAEIKKCVTAVDKRYRDFSLRMEKYRTSLEKALGISSDSNKSSKSLQLDIIPASIPGSEVKLRDAAHELNEEKRKSARRKEFIMAELIQTEKAYVRDLRECMDTYLWEMTSGVEEIPPGIVNKELIIFGNMQEIYEFHNNIFLKELEKYEQLPEDVGHCFVTWADKFQMYVTYCKNKPDSTQLILEHAGSYFDE 
1jkk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34870773.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
38091375.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MCGFSLTKPRCSSEELLDRLFKKGVVTEAEVKVYIQQLVEGLHYLHSHGILHLDIKPPNILMVHPAR~~EDIKICDFGFAQKITPSEPQYSKYGSPEFVSPEIIEQNPVSEGSDIWAMGVISYLSLTCSSPFAG 
34876910.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MARKPTVCESETRTYMRQVLEGIGYLHQSHVLHLDVKPENLLVWDGAGGEEQVRICDFGNAQELTPGEPQYCQFGTPEFVAPEIVNQSPVSGVTDIWPVGVVAFLCLTGISPFVG 
SPEG.h      FYDIHQEIGRGAFSYLRRIVERSSGLEFAAKFIPSQAKPKASARREARLLARLQHDCVLYFHEAFERRRGLVIVTELCTEELLERIARKPTVCESEIRAYMRQVLEGIHYLHQSHVLHLDVKPENLLVWDGAAGEQQVRICDFGNAQELTPGEPQYCQYGTPEFVAPEIVNQSPVSGVTDIWPVGVVAFLCLTGISPFVG 
1ia8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
                    1810      1820      1830      1840      1850      1860      1870      1880      1890      1900      1910      1920      1930      1940      1950      1960      1970      1980      1990      20                  
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1kwp_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14091744.m  IQQRHGLANSISSYLIKPVQRVTKYQLLLKELLTCCEEGKGELKDGLEVMLSVPKKANDAMHVSMLEGFDENLDVQGELILQDAFQVWDPKSLIRKGRERHLFLFEISLVFSKEIKDSSGHTKYVYKNKLLTSELGVTEHVEGDPCKFALWSGRTPSSDNKTVLKASNIETKQEWIKNIREVIQERIIHLKGALKEPIQL 
Trad.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34854901.m  IQQRHGLANSISSYLIKPVQRITKYQLLLKELLTCCEEGKGEIKDGLEVMLSVPKRANDAMHLSMLEGFDENIESQGELILQESFQVWDPKTLIRKGRERHLFLFEMSLVFSKEVKDSSGRSKYLYKSKLFTSELGVTEHVEGDPCKFALWVGRTPTSDNKIVLKASSIENKQDWIKHIREVIQERTVHLRGALKEPIHI 
Trio.h      IQQRHGLANSISSYLIKPVQRITKYQLLLKELLTCCEEGKGEIKDGLEVMLSVPKRANDAMHLSMLEGFDENIESQGELILQESFQVWDPKTLIRKGRERHLFLFEMSLVFSKEVKDSSGRSKYLYKSKLFTSELGVTEHVEGDPCKFALWVGRTPTSDNKIVLKASSIENKQDWIKHIREVIQERTIHLKGALKEPIHI 
1jkk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34870773.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
38091375.m  ESDRATLLNVLEGRVSWSSPTAAHLSEDAKDFIKATLQRTPRARPSTSQCLAHPWFLKSMPAEEAHFINTKQLKFLLARSRWQRSLMSYKSILVMRSIPELLQGPPDSPSLGVARHLRGEASGASSSSSSSDNELAPFARAK~~~~~~~~~~~~SLPPSPVTHSPLLHPRGFLRPSASLPEETEASMPTADAAVPASPQS 
34876910.m  ENDRTTLMNIRNYNVAFEETTFLSLSREARGFLIKVLVQDR~LRPTAEETLEHPWFKTEAKGAEVS~~~TDHLKLFLSRRRWQRSQISYKCHLVLRPIPELLRAPPERVWVAMPRRQP~PSGGLSSSSDSEEEELEELPSVPRPLQPEFSGSRVSLTDIPTEDEALGTPEAGAATPMDWQEQGRAPSKDQEAPSPEALPS 
SPEG.h      ENDRTTLMNIRNYNVAFEETTFLSLSREARGFLIKVLVQDR~LRPTAEETLEHPWFKTQAKGAEVS~~~TDHLKLFLSRRRWQRSQISYKCHLVLRPIPELLRAPPERVWVTMPRRPP~PSGGLSSSSDSEEEELEELPSVPRPLQPEFSGSRVSLTDIPTEDEALGTPETGAATPMDWQEQGRAPSQDQEAPSPEALPS 
1ia8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
                    2010      2020      2030      2040      2050      2060      2070      2080      2090      2100      2110      2120      2130      2140      2150      2160      2170      2180      2190      22                  
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1kwp_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14091744.m  PKTPAKLRNNSKRDGVEDGDSQGDGSSQPDTISIASRTSQNTVESDKLSGGCELTVVLQDFSAAHSSELSIQVGQTVELLERPSERPGWCLVRTTERSPPQEGLVPSSTLCISHSRSSVEMD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CFFPLVKDSYSHSSGENGGKSESVANL 
Trad.h      ~~~~~~~~~~~~~~~MKGGD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RAYTRGPSLGWLFAKCCCCFP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CRDAYSHSSSENGGKSESVANL 
34854901.m  PKTAPAARQKGRRD~GEDLDSQGDGSSQPDTISIASRTSQNTLDSDKLSGGCELTVVIHDFTACNSNELTIRRGQTVEVLERPHDKPDWCLVRTTDRSPAAEGLVPCGSLCIAHSRSSMEMEGIFNHKGEVQPGFWTVRSLLIMPNGIKPADTLDSLSSVGSAYCGSRQPGTCKYWILDLDSLSVSSND~ASPPASVASL 
Trio.h      PKTAPATRQKGRRD~GEDLDSQGDGSSQPDTISIASRTSQNTLDSDKLSGGCELTVVIHDFTACNSNELTIRRGQTVEVLERPHDKPDWCLVRTTDRSPAAEGLVPCGSLCIAHSRSSMEMEGIFNHK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSLSVSSND~ASPPASVASL 
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14091744.m  EETCIN~~~~VCRVDFSFPHEYFCGVSNAARDFINVILQEDFRRRPTAATCLQHPWLQPHNG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SYSKIPLDTSRLACFIERRKHQNDVRPIPNVKSYIVNRVNQGT~~~~  
Trad.h      EETCIN~~~~VCRVDFSFPHEYFCGVSNAARDFINVILQEDFRRRPTAATCLQHPWLQPHNG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SYSKIPLDTSRLACFIERRKHQNDVRPIPNVKSYIVNRVNQGT~~~~  
34854901.m  EETCLN~~~~ICRLDFSFPEDYFQGVSQKAKEFVCFLLQEDPAKRPSAALALQEQWLQAGNGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GKGMGVLDTSRLTSFIERRKHQNDVRPIRSIKNFLQSRLLPRV~~~~  
Trio.h      EETCLN~~~~ICRLDFSFPDDYFKGVSQKAKEFVCFLLQEDPAKRPSAALALQEQWLQAGN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GRSTGVLDTSRLTSFIERRKHQNDVRPIRSIKNFLQSRLLPRV~~~~  
1jkk_A      QETLAN~~~~VSAVNYEFEDEYFSNTSALAKDFIRRLLVKDPKKRMTIQDSLQHPWIKPKD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TQQALSSAWSHPQFEK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
34870773.m  RDLQKG~~~~~LRKGLIQLSRCYAGLSGGAVAFLQSSLCARPWGRPCASTCLQCGWLTEEGPTGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RPTPVTFPTARLRAFVREREKRRALLYKKHNLAQVR~~~~~~~~~~~  
38091375.m  RDLQKG~~~~~LRKGLIRLSRCYAGLSGGAVAFLQSSLCAQPWGRPCASTCLQCGWLTEEGPTGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RPTPVTFPTVRLRAFVREREKRRALLYKKHNLAQVR~~~~~~~~~~~  
34876910.m  QETEAR~~~~~IVGGRFDAFQLYPNTSQSATLFLRKVLSVHPWSRPSLQDCLAHPWLQDAYLMKL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RRQTLTFTTNRLKEFLGEQRRRRAEAATRHKVLLRSYPGSP~~~~~~  
SPEG.h      QETEAR~~~~~IVGGRFDAFQLYPNTSQSATLFLRKVLSVHPWSRPSLQDCLAHPWLQDAYLMKL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RRQTLTFTTNRLKEFLGEQRRRRAEAATRHKVLLRSYPGGP~~~~~~  
1ia8_A      SCQEYS~~~~~DWKEKKTYLNPWKKIDSAPLALLHKILVENPSARITIPDIKKDRWYNKPLKKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AKRPRVTSGGVSESPSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
 


